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Oponentsky posudek disertacni prace

V predloZené disertacni praci na téma: “Detection of Repetitive Sequences in Genomes”
autorka Ing. Janka Puterova postupné prezentuje (1) své motivace ke studiu repetitivnich sekvenci
v genomech prokaryotnich a eukaryotnich organismti; (2) teoreticky tivod do problematiky v némz
struné shrnuje biologickou podstatu repetitivni DNA a poté vécné a diikladné popisuje metodiku
pristupti k jeji detekci; (3) z popisu dostupnych metod a néstroji jasné formuluje nékteré jejich
nedostatky a nékteré z nich FeSi/odstraniuje at’ uz “down-stream” analyzou vystupt z dostupnych
nastrojli (napt. RepeatExplorer) nebo pfimo vyvojem nastroje vlastniho — diglS. Vystupy své prace
doklada radou ¢tyr impaktovanych publikaci na jejichZ vzniku se riiznou mérou podilela.

1. Odpovida namét prace oboru disertace a je aktualni z hlediska soucasného stavu védy?
Ano. Problematika identifikace repetitivnich sekvenci spolu s neuvéritelné rychlym vyvojem

sekvenacnich technologii je vic nez aktudlni a vyvoj novych metodickych postupt a nastroji je
nezbytny.

2. Vykazuje prace ptivodni prinosné ¢asti? V Cem spatfujete origindlni pfinos.

NejoriginalnéjSim vystupem predkladané disertace je nastroj diglS na detekci “insertion
sequence elements” u prokaryotnich (jednobunécnych) organismi. Jak autorka sama popsala,
doposud dostupné nastroje jsou schopny detekovat “pouze” elementy na bazi sekvene¢ni homologie
se znamymi, refernénimi zastupci z databazi. Hlavnim origindlnim pfinosem je potom schopnost
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pouziva novy pristup k presnéjsi detekci a hlavné anotaci monomert satelitni DNA na zakladé
nového pristupu k zpracovani dat ziskanych pomoci popularniho nastroje RepeatExplorer.

3. Bylo jadro disertacni prace na potfebné drovni publikovano?

Ano, jako vystupy disertacni prace autorka uvadi ctyri publikace s primérnym IF 3.7. Z
procent podilu na jeji participaci vyplyva, Ze na jejich vzniku vyznamné podilela (75, 50, 40 a 10
%). K tomu je navic spoluautorkou dalsi paté publikace s IF 3.696.

4. Vyplyva ze seznamu védecké ¢innosti uchazecky, Ze se jedna o pracovnici s védeckou erudici?
Ano, viz. pfedchozi body. K tomu bych chtél ocenit precizné popsany a aktualnimi pracemi

ocitovany prehled pristupt k identifikaci repetic v Givodu disertacni prace.

Navrhy dopliiujicich otazek k ohajobé:

1. 'V kapitole 3.2 autorka piSe, Ze dostupné nastroje zaloZené na “signature-based” pristupu
detekce transpozonii maji mimo jiné problém pri rekonstrukci elementti fragmentovanych
inserci jinych elementd (tzv. “nesting”). Jsou néjaké nastroje, které se zaméruji pfimo na
tuto problematiku?

2. ProC v praci Jesionek et al. (2021) autorka nepouZila stejny postup identifikace satelitni
DNA, ktery vyvinula v predchozi praci na jiném druhu dvojdomé rostliny (Puterova et al.,
2017) a na misto toho pouZila nastroje Tandem Repeat Finder a Tandem Repeats Analysis
Program?



Zavérem konstatuji, Ze formalni nalezitosti vyhovuji obvyklym pozZadavkim. Svoji naplni a
vysledky disertacni prace Ing. Janka Puterova, prokazuje schopnost a pripravenost k samostatné
¢innosti v oblasti vyzkumu nebo vyvoje ve smyslu zakona o vysokych Skolach (¢. 111/1998 Sb., §
47, odst. 4).

Proto doporucuji, aby ji, po uspésné obhajobé byl udélen akademicky titul “doktorka
(Ph.D.)”.

V Brné, dne 12. listopadu, 2021.
Ing. Pavel Jedlicka, Ph.D.
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