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Diserta¢ni prace Janky Puterové se soustfedi na problematiku detekce repetitivnich sekvenci v
jiz sestavenych genomech i piimo z NGS dat. Prace ma v zasad€ dvé ¢asti. Jadrem disertace
je soubor 4 impaktovanych casopiseckych publikaci, které se k tématu detekce repetitivnich
sekvenci primo vztahuji a prezentuji autorkou dosazené vysledky v dané oblasti. Toto jadro
je doplnéno o vysvétlujici kontext, ktery je vzhledem k interdisciplinarni povaze této préce

vhodnym voditkem pro ¢etbu uvedenych ¢lanki.

Konkrétné, kapitola 2 poskytuje biologické pozadi tstfedniho ndmétu disertacni préce, ka-
pitola 3 je zaméfena na detekéni metody vychazejici z jiz sestaveného referencéniho genomu.
Kapitola 4 vysvétluje jak technologie sekvenovani ovliviiuje detekci repetic bez predchoziho se-
staveni genomu. Vyuziti detekce repetitivnich sekvenci v biologii je obecné diskutovano v kapitole
5. Kapitola 6 prezentuje dosazené publika¢ni vysledky scientometricky, plné texty publikaci jsou

k dispozici v piilohach. Kapitola 7 celou praci shrnuje a diskutuje moznosti budouciho vyzkumu.

Uz samotnéa struktura prace urcuje, ze jadro disertace bylo publikovano na potfebné trovni.
Pro danou fazi kariéry uchazecky povazuji jeji publika¢ni aktivitu za velmi dobrou a beru ji
za vyznamny priznak jeji védecké erudice. Z divodu svého informatického zaméreni a také z
divodu podilu uchazecky na jednotlivych publikacich jsem se pri posouzeni vyznamu dosaZe-
nych vysledki soustfedil pfedevsim na publikaci v Genome Biology and Evolution mifici na
analyzu satelitni DNA a na publikaci v BMC Bioinformatics navrhujici nastroj diglS pro de-
tekei inzer¢nich sekcenci. Z pohledu bioinformatického je piinos obou publikaci spiSe integracni a
aplika¢ni. Spoc¢iva zejména v navrzeni pracovniho toku, ktery vyuziva stavajicich komplexnéjsich
algoritmi. Ocenuji ale schopnost autorky navrzené nastroje spravné motivovat a také odpovi-
dajicim zptisobem pouZzit a vyhodnotit. To je u mezioborové prace velmi duilezité. Je evidentni,
ze diky spolupréci s biology a botaniky mé prace Janky Puterovy vyznamny biologicky presah,

zhodnoceni jeho vyznamu ale ponechavam na povolanéjsich.

Pokud se vratim k informatické podstaté obou vySe zminénych ¢lanktd, v prvnim piipadé
$lo predevsim o pokrocilejsi post-processing vystupu z nastroje RepeatExplorer. Ten s pomoci
shlukovani zaloZeného na grafech vyhledava repetitivini DNA v NGS datech. V ¢lanku je navrzen
postup, jak identifikovat opakujici se tseky satelitni DNA zvané monomery, systematicky posou-
dit jejich homogenitu a vyuzit vzijemné podobnosti k predikci jejich lokalizace na pohlavnich
chromozomech. V druhém piipadé je navrzen néstroj diglS pro detekei inzer¢nich sekvenci. di-

glS vychéazi z profilovych skrytych Markovovych modelt soustiedicich se na katalytické domény



transpozaz predstavujici nejkonzervovanéjsi ¢ast inzercénich sekvenci zachovavajici sekundarni
strukturu v rdmci jedné rodiny. Navrh tohoto pracovniho toku pokladdm za originalni a netri-
valni. Na nékteré dil¢i nejasnosti pti jeho vyhodnoceni se odkazuji v otazkich v zavéru posudku.
Zodpovézeni téchto otazek muze osvétlit potencial nastroje pro jeho §irsi pouziti, neni ale kritické

z pohledu posouzeni splnéni cilt predlozené prace.

Ing. Janka Puterova ve své disertaci prokazala schopnost samostatné védecké prace. Soustie-
dila se na prakticky vyznamnou a védecky aktuélni problematiku detekce repetitivnich sekvenci
a splnénim svych cili dosahla v této oblasti ziejmého pokroku. Diserta¢ni préce uchazecky od-

povida obecné uznavanym pozadavkim k udéleni titulu PhD a praci doporucuji k obhajobé.

Otazky:

1. diglS je pracovni tok s fadou hyperparametri. MiZete tyto hyperparametry pojmenovat a
vysvétlit, jak bylo jejich nastaveni oddéleno od dat, ktera slouzila k vyhodnoceni detekénich

schopnosti diglS?

2. Pokud se na diglS podivam jako na néastroj ziskdvani informaci, lze jej hodnotit i pomoci
dobfe znamé F1 miry. Ta je harmonickym primérem precision (pfesnost, 1-FDR vzhle-
dem k metrice pouzité v ¢lanku) a recall (vytéznost, identickd se senzitivitou pouzitou k
hodnoceni v ¢lanku). digIS neni z pohledu F1 nejvykonnéjsim detektorem manuélné ku-
ratovanych IS dataseti. Muzete vysvétlit principidlni davody pro¢ diglS muze piekonat

ostatni detektory repetic z pohledu novych, dosud neznamych inser¢nich sekvenci?
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