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1.

10.

Assignment complexity more demanding assignment
Cilem prace bylo vytvofit prediktor funkéniho profilu na zakladé 16S rRNA metagenomickych dat. Zadani

povazuji za obtiznéjsi diky nutnosti pochopit mnozstvi biologickych souvislosti.

Completeness of assignment requirements assignment fulfilled
Length of technical report in usual extent
Presentation level of technical report 80 p. (B)

Predlozena prace je celkové napsana prehledné a kapitoly jsou usporadany v logickém sledu. Rozsah teoretické
a praktické &asti je vyvazeny. Samotny text do znaéné miry pfedpoklada znalost dané oblasti. Citelnost prace
zhorSuji pojmy, které nejsou vysvétleny pfi prvni zmince, ale az déle v textu (napf. OTU picking nebo 16S rRNA).
Mirné matouci je vlastni redefinice metriky AUC (Area Under Curve), stejné jako pouziti pojmu globalni zarovnani
(global alignment) ve vyznamu vicenasobného sekvenéniho zarovnani (multiple sequence alignment).
Formal aspects of technical report 75 p. (C)
Prace je psana anglicky na prlimérné urovni. Obcas se objevuji preklepy a stylisticky neobratna souvéti.
Typograficka stranka je kvalitni. Text je doplnén nazornymi obrazky, schématy a grafy. Na druhou stranu, u graft
systematicky chybi popis os. Déale bych u grafd doporucil vyhnout se duplicitnim hodnotam na ose x, nahradit ji
jednou hodnotou a skupinu souvisejicich prvk( oddélit napf. odli$nymi rozestupy. Nékteré nazvy a zkratky nejsou
psany konzistentné (PiCRUST vs. Picrust).
Literature usage 85 p. (B)
Préce s literaturou je na dobré trovni. Cerpéno bylo z kvalitnich ¢asopiseckych publikaci z oblasti analyzy
metagenomickych dat. Pfevzaté ¢asti textu a obrazky jsou fadné oznaceny a oddéleny od vlastniho pfinosu.
Citacni styl je mirné nekonzistentni. Nekdy je citace uvedena pred teCkou a nékdy na konci odstavce, coz vede
k pochybnosti, je-li citovana pfedchozi véta/tvrzeni nebo cely odstavec.
Implementation results 95 p. (A)
Hlavnim vystupem prace jsou zdrojové kddy v jazyce Python zvefejnéné na serveru GitHub, které umozriuji
zpracovani datové sady, trénovani rliznych variant modelu a naslednou predikci. Dal$im vystupem je mnozstvi
experimentl s rdznymi variantami prediktor( a jejich zhodnoceni. Prace byla prezentovana na piehlidce
Excel@FIT 2019.
Utilizability of results
Prace stavi na publikovanych metagenomickych datech a snazi se je vyuzit k predikci funkéniho profilu. Vysledny
prediktor vykazuje vySsi pfesnost nez aktualné nejpouzivané;jsi nastroj Picrust. Po dalSich experimentech
a srovnani s dalSimi existujicimi pfistupy by mohl byt vysledny nastroj publikovan v odborném ¢asopise.
Questions for defence
* P¥i generovani testovacich metagenomickych vzork( pouzivate organismy se znamym i neznamym
funk&nim profilem. Co kdybyste generovala testovaci vzorky tak, ze by obsahovaly pouze organismy
s nezndmym funk&nim profilem? Jaky vliv by to mélo na vyhodnoceni?
¢ U metody zalozené na fylogenetickém stromu popisujete algoritmus hledani nejblizsich organismd.

Vyuzivate v ném délky hran v daném fylogenetickém stromu?
Total assessment 85 p. very good (B)
Navrhla a implementovala fadu variant predikénich model(, provedla mnoho experiment(, a podafrilo se ji
dosahnout lepsich vysledk( nez nejpouzivangjsi existujici nastroj. Prezentaéni a formalni stranka prace je véak
spise na primérné Urovni. Pfes zminéné nedostatky se ale jedna o nadpriimérné kvalitni praci a navrhuji
hodnoceni stupném velmi dobfre (B).
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