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Assignment complexity average assignment
Cilem prace bylo navrhnout a implementovat nastroj pro vizualizaci mikrobialni dat. Na zaklade studia
soucasnych metod a jejich omezeni se studentka zameéfila na vizualizaci zaloZenou na metodach PCA/PCoA

a provedla jejich implementaci. Zadani pokladam za primérné obtizné.

Completeness of assignment requirements assignment fulfilled
Length of technical report in usual extent
Presentation level of technical report 80 p. (B)

PredloZena prace je napsana prehledné a kapitoly jsou usporadany v logickém sledu. Rozsah teoretické
a praktické casti je vyvazeny. Samotny text je pro ¢tenare Citelny a snadno pochopitelny. Nékteré ¢asti textu
by mohly byt rozsahlejsi. Uvital bych napf. podrobnéjsi analyzu sou¢asnych metod pro vizualizaci
mikrobialnich dat a podrobnéjsi vyhodnoceni vytvofeného nastroje.
Formal aspects of technical report 90 p. (A)
Pfedlozena prace byla napsana v anglié¢tiné na velmi dobré urovni. Rovnéz typograficka stranka textu je na
vysoké Urovni. Text je doplnén nazornymi obrazky a grafy.
Literature usage 75 p. (C)
Préce s literaturou je na dobré trovni. Cerpano bylo z kvalitnich éasopiseckych a konferenénich publikaci
z oblasti molekularni biologie a bioinformatiky. Pfevzaté ¢asti textu a obrazky jsou fadné oznaceny a oddéleny od
vlastniho pfinosu.
Implementation results 85 p. (B)
Hlavni realiza¢ni vystupy prace tvofi zdrojové kody vytvoreného nastroje v jazyce python spole¢né
s webovym rozhrani v jazyce Javascript s vyuZitim knihovny React. Uvedené zdrojové kédy jsou piné
funkéni a v souladu s licen¢nimi podminkami.
Utilizability of results
PfedloZena prace je spiSe kompilaéniho charakteru se zaméfenim na implementaci nového nastroje pro
vizualizaci mikrobialnich dat. Vytvofeny vystup je v praxi pouzitelny a mize oslovit zejména vyzkumniky
z této oblasti.
Questions for defence

¢ Jakym zpUsobem jsou z mikrobialnich dat typu sekvence 16SrRNA ziskany vektory hodnot pro PCA/PCoA

analyzu a co tyto hodnoty reprezentu;ji?

¢ V ¢em vnimate nejvétsi vyhodu pouZiti nastroje ve spojeni s databazi?
Total assessment 85 p. very good (B)
Pfedlozena prace je kvalitni a studentka prokazala, ze je schopna pochopit pomérné narocnou problematiku,
vytvofit vlastni nastroj pro vizualizaci mikrobialnich dat a ovéfit jeho funk&nost. V praci mi schazi rozsahlejsi
ohodnoceni nastroje. Na druhou stranu bych rad ocenil to, Ze je prace napsana v anglickém jazyce. S ohledem
na tyto skuteé¢nosti hodnotim stupném velmi dobfe (B).
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