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1. Assignment complexity more demanding assignment

Cilem prace bylo rozsifit existujici nastroj pro predikci mutaci vedouci ke stabilizaci proteinu (FireProt) o fadu
novych funkci napf. o podporu predikce 3D struktury proteinu ze sekvence, predikce flexibility (B-faktory)
a ancestralni rekonstrukci sekvenci. Jadro aplikace by navic mélo pracovat v prostfedi Metacentra. Zadani

2. Completeness of assignment requirements assignment fulfilled with enhancements

Na ramec zadani student navrhl a implementovat novy pfistup pro vybér vicendsobnych mutaci s vyuzitim
grafovych algoritm.

3. Length of technical report in usual extent

4. Presentation level of technical report 95 p. (A)

Diplomova prace je napsana prehledné a kapitoly jsou uspofadany v logickém sledu. Rozsah teoretické
a praktické casti je vyvazeny. Samotny text je pro ¢tenare Citelny a snadno pochopitelny.

5. Formal aspects of technical report 95 p. (A)
Pfedlozena prace byla napsana v angli¢tiné na velmi dobré urovni. Rovnéz typograficka stranka textu je na

vysoké Urovni. Text je doplnén nazornymi obrazky a grafy.

6. Literature usage 95 p. (A)

Préce s literaturou je na velmi dobré drovni. Cerpano bylo z kvalitnich éasopiseckych publikaci z oblasti
molekularni biologie a predikce vlivu mutace na stabilitu proteinu. Pfevzaté ¢asti textu a obrazky jsou fadné
oznaceny a oddéleny od vlastniho pfinosu.

7. Implementation results 95 p. (A)

Hlavni realiza¢ni vystupy prace tvofi jadro aplikace pro predikci mutaci vedouci ke stabilizaci
proteinu vytvorené v jazyce java a doprovodné skripty pro spusténi aplikace v prostfedi Metacentra.
Uvedené zdrojové kody jsou piné funkéni.

8. Utilizability of results
PredloZena prace vyznamné rozsifuje soucasny nastroj pro predikci stabilizujicich mutaci v proteinech
(FireProt). Vytvofena aplikace ma nepochybné publikaéni potencial v kvalitnim védeckém ¢asopise.

9. Questions for defence

¢ V ¢em spocival problém pfi integraci nastroje AlphaFold pro predikci homolognich sekvenci?

* Vypocet B-faktor(l a ancestralnich sekvenci aktualné neni zapojen do ¢asti predikce vicenasobnych mutaci.

Dava vam takové zapojeni smysl a jak by jste jej pfipadné implementoval?
* V praci uvadite novou metodu pro predikci vicenasobnych mutantd s vyuzitim techniky detekce klik v grafu.
Pro¢ je zrovna klika ten spravny Gtvar vedouci ke stabilngj§im proteinim?

10. Total assessment 95 p. excellent (A)

Pfedlozena diplomova prace je velmi kvalitni a student prokazal, Ze je schopen samostatné pochopit pomérné
naro¢nou problematiku a vyznamné rozsifit existujici aplikaci pro predikci stabilizujicich mutaci v proteinech

o podporu nékolika novych funkci. Vytvofeny vystup ma navic potencial se stat souc¢asti kvalitni védecké
publikace. S ohledem na obtiznost zadani, kvalitu zpracovani, text psany v anglickém jazyce a publikaéni
potencial hodnotim tuto praci stupném vyborné (A) a doporucuji komisi zvazit pfipadné ocenéni této prace.
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