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Naroc¢nost zadani obtiznéjsi zadani
Cilem prace bylo vytvofit aplikaci pro identifikaci vhodnych primer(l pro amplifikaci procesu sekvenovani genu
16S rRNA. K této aplikaci bylo nasledné potfeba vytvofit webové rozhrani s rozsifenymi moznostmi pro
vyhledavani a filtraci dat. Zadani povazuji za obtiznéjsi.

Splnéni pozadavku zadani zadani spInéno s podstatnym rozsifenim
Nad ramec zadani student re-implementoval vybrané ¢asti existujicich nastroju a zrychlil tak jejich béh z fadu
hodin na minuty. Déle pfipravil aplikaci pro béh v distribuovaném vypocetnim prostfedi a vyrazné tak zlepsil jeji
Skalovatelnost.

Rozsah technické zpravy je v obvyklém rozmezi

Prezentacni Uroven predloZené prace 90 b. (A)
Diplomova prace je napsana prehledné a kapitoly jsou uspofadany v logickém sledu. Rozsah teoretické
a praktické casti je vyvazeny. Samotny text je pro ¢tenare Citelny a snadno pochopitelny.
Formalni uprava technické zpravy 85 b. (B)
PredloZena prace je na velmi dobré jazykové urovni. Az na drobné typografické prohfesky (napf. reference
na literaturu za te¢kou ve vété a chybéjici ¢islovani vzorcl) je i typograficka stranka textu velmi dobra.
Prace s literaturou 95 b. (A)
Préce s literaturou je na velmi dobré drovni. Cerpano bylo z kvalitnich éasopiseckych publikaci z oblasti
molekularni biologie, metagenomiky a webovych technologii. Pfevzaté ¢asti textu a obrazky jsou fadné oznaceny
a oddéleny od vlastniho pfinosu.
Realizac¢ni vystup 100 b. (A)
Hlavni realiza¢ni vystupy prace tvofi jadro aplikace pro inferenci primert vytvofené v jazyce python
a kompletni webova aplikace s vyuzitim knihovny React. Uvedené zdrojové kody jsou plné funkéni a
v souladu s licen¢nimi podminkami.
Vyuzitelnost vysledku
PredloZena prace navrhuje novy pristup pro inferenci primera pro amplifikaci genu 16S rRNA. Tento pfistup
navic implementuje v podobé webového rozhrani vhodného pro pouZziti ze strany biologl a védecké komunity.
Vytvoiena aplikace ma nepochybné publika¢ni potencial v kvalitnim védeckém ¢asopise.
Otazky k obhajobé

¢ V jaké formeé jsou dostupné informace o tom, Ze dany primerovy par je schopen amplifikovat konkrétni 16S

rRNA sekvenci?
¢ UvaZuje vytvorend aplikace vyskyt rliznych variant 16S rRNA v ramci jednoho organizmu? Pokud ne, dala
by se o tuto moznost rozsifit?

Souhrnné hodnoceni 97 b. vyborné (A)
Pfedlozena diplomova prace je velmi kvalitni a student prokazal, Ze je schopen samostatné pochopit pomérné
naro¢nou problematiku, vytvorit aplikaci pro inferenci vhodnych primerl genu 16S rRNA, véetné vhodného
uzivatelského rozhrani. Rad bych ocenil velmi precizni navrh a implementaci vysledné aplikace, v€etné rozSifeni,
které vyznamné zrychlilo pouzité nastroje a umoznilo lepsi Skalovatelnost. Vytvofeny vystup ma navic potencial
se stat soucasti kvalitni védecké publikace. S ohledem na tyto skute¢nosti hodnotim stupném vyborné (A) a
doporucuji komisi zvazit pfipadné ocenéni této prace.
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